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7766   C. jejuni
1283   C. coli
71       A. butzleri
54       C. fetus

69 autres espèces :
- 18 C. ureolyticus
- 10 C. rectus
- 8   C. lari
- 6   C. ornithocola
- 4   C. gracilis
- 3   C. curvus
- 2   C. hyointestinalis
- 2   C. concisus
- 3   C. sp

Les espèces des 9243 souches cliniques de 
Campylobacter du CNRCH en 2022

2



La résistance aux antibiotiques en 2022
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Résultats des tests de sensibilité aux antibiotiques réalisés par la méthode de diffusion.
Légendes : AMP = ampicilline, AMC = amoxicilline/acide clavulanique, CIP = ciprofloxacine, ERY = 

érythromycine, GEN = gentamicine, TET = tétracycline, % résistants - % sensibles.
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Résistance à l’érythromycine pour C. jejuni et C. coli 
sur 6 ans
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- Mutations dans l’ADNr 23S en positions 2074, 2075 : A2074G, A2074C, A2074T et A2075G (Ladely S. et 

al 2009).

- Expressions de méthylase :

● erm(B) : première fois décrite chez C. coli en Chine en 2014 (Qin S. et al).

● erm(N) : première fois décrite chez C. coli au Canada en 2019 (Greninger A. et al) puis en Europe en 

France au CNRCH en 2016 (Jehanne Q. et al 2021).

Quels mécanismes sont impliqués ?



Méthodologie

6



Analyse par Whole-Genome Sequencing (WGS)
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Souche avec données 

d’antiobiogramme



Analyse par Whole-Genome Sequencing (WGS)
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Extraction de l’ADN bactérien par le système 

Magna Pure 96 (Roche)
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Analyse par Whole-Genome Sequencing (WGS)
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Extraction de l’ADN bactérien par le système 

Magna Pure 96 (Roche)

Séquençage avec la 

technologie Illumina

Souche avec données 

d’antiobiogramme



Pipeline d’analyses bio-informatiques du CNRCH 

fonctionnant sous Linux.
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Analyse des données de séquençage

Données brutes de séquençage au format 

.fastq.gz.
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Rapport obtenu pour chaque souche séquencée
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Rapport obtenu pour chaque souche séquencée
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Détection moléculaire

de la résistance

Analyse systématique du résistome et du virulome



Résultats
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Mécanismes identifiés sur environ 200 souches 
résistantes à l’ERY séquencées

n=22
n=7

13 % de 

souches erm+



Proportion des mécanismes sur 6 ans : 
erm(N) ou erm(B) en augmentation
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erm(N)

17

Environnement génomique des 22 souches cliniques de C. coli positives à erm(N) 

* *

erm(N)

* Séquences 
d’ADN d’origine 
exogène
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Évolution des Sequence Types des 22 souches erm(N) 
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*Jehanne Q. et al 2020

Évolution des sources de contamination



Environnement génomique des 7 souches cliniques 
positives à erm(B)
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Conclusion
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● Le taux de résistance à l’érythromycine chez Campylobacter reste stable, pour l’instant.

● Cependant, les souches exprimant des méthylases comme erm(B) ou erm(N) prennent du 

terrain sur les souches mutées au niveau du 23S.

● La résistance à l’ERY doit continuer d’être testée au niveau national, chez les souches 

vétérinaires et cliniques ! 
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● Merci de continuer d’envoyer vos souches au CNRCH ! 
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Transmission horizontale de erm(N)

24

Conjugaison

C. coli vs C. coli

Jehanne Q. et al 2021
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Transmission horizontale de erm(N)
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Conjugaison

C. coli vs C. coli

Transformation

Produit de PCR vs C. coli

Jehanne Q. et al 2021
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Conjugaison

C. coli vs C. coli

Transformation

Produit de PCR vs C. coli
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